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Quanti donatori nel mondo
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Quanti donatori nel mondo



…e  quanti registri / Banche ….. 



Dove e come trovo il donatore non familiare 

migliore? 



Come cercare un ago in un pagliaio …..



Il BMDW



Fino al 2000, il formato rimane cartaceo

La prima stesura dell’archivio avvenne nel febbraio 1989 e fu fatta attraverso un libro (il Book) che contava la 

partecipazione dei 10 registri allora esistenti per un totale di 150.000 potenziali donatori.

Il BMDW



Il BMDW

Total Donors : 32.359.194

Total Cord Blood Units: 752.013

Total Records : 33.111.207



https://donatori.galliera.it/ricerca

Il Tool IBMDR



https://donatori.galliera.it/ricerca

Il Tool IBMDR

Privacy



https://donatori.galliera.it/ricerca

Il Tool IBMDR

Privacy



https://donatori.galliera.it/ricerca

Il Tool IBMDR

Privacy



Privacy

Il Tool IBMDR



Attenzione ai codici

https://bioinformatics.bethematchclinical.org/hla-resources/allele-codes/allele-code-lists/



Privacy

Il Tool IBMDR



Privacy

Il Tool IBMDR



Fenotipo HLA raro o fuori linkage



Fenotipo raro o fuori linkage

Paziente : A 24:14, 36:01; B 40:02, 53:01;  C 03:04, 04:01; DRB1 08:02,11:01

Origine: Venezuela



http://www.allelefrequencies.net/default.asp



Haplostats

https://www.haplostats.org/



Fenotipo raro o fuori linkage

Paziente : A 24:14, 36:01; B 40:02, 53:01;  C 03:04, 04:01; DRB1 08:02,11:01



Fenotipo raro o fuori linkage

Paziente : A 24:14, 36:01; B 40:02, 53:01;  C 03:04, 04:01; DRB1 08:02,11:01

Origine: Venezuela



Fenotipi parziali dei donatori   

Paziente: A 01:01, 24:02; B 08:01, 35:04;  C 07:01, 07:02; DRB1 0301,1104

REG A A B B C C DQB1 DQB1 DR/DRB1 DR/DRB1 Sex BG Age

BR 1 24 8 35 4 3 11

D 1 24 8 35 4 3 11 Fem 0+ 52

IBMDR 1 24 8 35 3 11 Mas A+ 53

E 1 24 8 35 3 11 Fem B+ 45

NL 1 24 8 35 4 03:XX 11:XX Mas B+ 43

CND 1 24 8 35 4 03:XX 11:XX Fem B+ 54



Fenotipi parziali dei donatori   

Paziente: A 01:01, 24:02; B 08:01, 35:04;  C 07:01, 07:02; DRB1 0301,1104

http://www.igdawg.org/software/



Il fenotipo errato



Errore typing

Pazienti attivati nel 2016:  2 riattivati per errore tipizzazione HLA 

Pazienti attivati nel 2017:  7 riattivati per errore tipizzazione HLA 

Pazienti attivati nel 2018:  1 riattivati per errore tipizzazione HLA 

Paziente A A B B C C DRB1 DRB1 DQB

1 02:01P 24:02P 07:02P 51:01P 07:02P 14:02P 11:04P 15:04 03:01P

2 24:02 30:02 18:01 35:01 04:01 05:01 03:01 13:02 02:01

3 01:01 02:01 08:04 18:07 07:01 03:01 11:04 02:01:01G

4 01:01P 15:17P 53:01:01 04:01P 07:01P 13:02P 06:04:01

5 03:01 33:01 13:02 58:01 03:02 06:02 01:02 07:01 02:02

6 68:01:01 68:01 40:01 40:02 03:04:01 07:04:01 04:04 11:01 03:01



Gli aplotipi più frequenti in Italia

A B C DR DQ

0101 0801 0701 0301 0201 0,026776 1

0201 1801 0701 1104 0301 0,013490 2

2402 3502 0401 1104 0301 0,012011 3

3001 1302 0602 0701 0201 0,011225 4

3301 1402 0802 0102 0501 0,009898 5

2902 4403 1601 0701 0201 0,009852 6

3002 1801 0501 0301 0201 0,008800 7

0301 0702 0702 1501 0602 0,008597 8

0301 3501 0401 0101 0501 0,007429 9

0101 5701 0602 0701 0303 0,005914 10

0201 3501 0401 1401 0503 0,005339 11

0201 1302 0602 0701 0201 0,005236 12

1101 3501 0401 0101 0501 0,005060 13

2301 4403 0401 0701 0201 0,004941 14

2402 1801 0701 1104 0301 0,004739 15

1101 3501 0401 1401 0503 0,004623 16

0201 0702 0702 1501 0602 0,004592 17

2402 1801 1203 1104 0301 0,004444 18

2301 4901 0701 1101 0301 0,003818 19

0205 5001 0602 0701 0201 0,003576 20

0201 0801 0701 0301 0201 0,003564 21

0201 5101 1502 1101 0301 0,003374 22

1101 5201 1202 1502 0601 0,003307 23

0201 1801 0501 0301 0201 0,003253 24

0101 3502 0401 1104 0301 0,002927 25

0201 4402 0501 1301 0603 0,002799 26

0205 5801 0701 1601 0502 0,002705 27

0101 1517 0701 1302 0604 0,002569 28

0201 1801 1203 1104 0301 0,002551 29

0201 5101 0102 1101 0301 0,002536 30

Aplotipo
Freq Rank

2501 1801 1203 1501 0602 0,002494 31

0201 4402 0501 1101 0301 0,002457 32

0101 5201 1202 1502 0601 0,002375 33

2402 1302 0602 0701 0201 0,002348 34

2601 3801 1203 1301 0603 0,002283 35

1101 3501 0401 1101 0301 0,002246 36

0201 4402 0501 0401 0301 0,002139 37

0201 5701 0602 0701 0303 0,002133 38

2402 0702 0702 1501 0602 0,002106 39

0101 3701 0602 1001 0501 0,002022 40

0101 0801 0701 1101 0301 0,002009 41

0201 3502 0401 1104 0301 0,001999 42

2402 0801 0701 0301 0201 0,001919 43

0201 1801 0701 1101 0301 0,001896 44

0201 4901 0701 1302 0604 0,001887 45

0301 0702 0702 1101 0301 0,001885 46

0201 5201 1202 1502 0601 0,001846 47

0201 3901 1203 1601 0502 0,001819 48

6801 4402 0704 1101 0301 0,001818 49

2402 1501 0303 1103 0301 0,001810 50

0201 1402 0802 0102 0501 0,001795 51

0201 3501 0401 1101 0301 0,001763 52

2301 4901 0701 1104 0301 0,001736 53

2601 3801 1203 1401 0503 0,001700 54

6802 5301 0401 1302 0604 0,001669 55

2402 1801 0701 1101 0301 0,001655 56

0201 5001 0602 0701 0201 0,001651 57

0201 1801 0701 1301 0603 0,001635 58

0201 3501 0401 0101 0501 0,001635 59

0201 4001 0304 1302 0604 0,001632 60



Errore typing

Paziente n 3 : A 01:01, 02:01; B 08:04, 18:07;  C 07:01; DRB1 03:01,11:04

Origine: Italia



Errore typing

Paziente n 3 : A 01:01, 02:01; B 08:04, 18:07;  C 07:01; DRB1 0301,1104

Locus B Freq. Rank

0801 0,058585 4

0802 0,000032 119

0803 0,000006 182

0804 0,000013 156

0807 0,000006 183

0809 0,000006 184

08111 0,000006 185

0812 0,000006 186

0817 0,000019 137

locus B Freq alle Rank

1801 0,096360 2

1803 0,001756 43

1805 0,000108 80

1820 0,000102 83

1802 0,000051 104

1807 0,000070 93

1818 0,000108 81

1804 0,000134 76

1834 0,000013 162

1819 0,000032 121

1832 0,000006 199



Impatto sulla ricerca 
Paziente n 3 : A 01:01, 02:01; B 08:04, 18:07;  C 07:01; DRB1 0301,1104



Impatto sulla ricerca 
Paziente n 3 : A 01:01, 02:01; B 08:01, 18:01;  C 07:01; DRB1 0301,1104



Allele NULL



Alleli Null CWD

http://igdawg.org/cwd.html



Fenotipo con allele Null



Fenotipo con allele NULL

Paziente : A 11:01:01, 24:185N; B 18:01:01;  C 01:02:01, 07:01:01; DRB1 11:04:01,12:01

Origine: Italia



Fenotipo con allele NULL

Paziente : A 11:01:01, 24:185N; B 18:01:01;  C 01:02:01, 07:01:01; DRB1 11:04:01,12:01

Origine: Italia



Alleli G 

http://hla.alleles.org/alleles/g_groups.html



Alleli G 

http://hla.alleles.org/alleles/g_groups.html


